HARRAN UNIiVERSITESI
SAGLIK BIiLIMLERI ENSTIiTUSU

TIBBIi BiYOLOJi YUKSEK LiSANS PROGRAMI

Dersin Adi Kodu Yariyih T+U Kredisi AKTS
Biyoinformatik 5308112 1 242 3 4

On Kosul Dersler Yok

Dersin Dili Tiirkce

Dersin Tiirii Zorunlu

Dersin Koordinatorii

Dersi Verenler

Dersin Yardimecilari

Dersin Amaci Bilimsel ¢alismalarin laboratuvar ve masa basi ¢calismalar diye ayrildigini ve
masa bas1 ¢aligmalarin biyoinformatik ¢alismalar oldugunu, gen bankalarinda

bulunan genomun biyoinformatik araglarla nasil degerlendirildigini 6gretmek.

Dersin i¢erigi . Molekiiler biyolojide biyoinformatik uygulamalar,
. Veri tabanlarinin biyoinformatikte yeri,

. Istatistik uygulamalar,

. GCG, BLAST, FASTA,

. Primer v.b. uygulamalar,

. Say1 iglem tablolarinda uygulamalar,

7. Veri tabani uygulamalari
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Dersin Ogrenme 001: Biyolojik bilimler, Biyoistatistik ve bilgisayarin masa baginda birlikte

Ciktilar: kullanimlarini saglamak.
002: Biyoinformatik araglarini dgrenir.
H03: Diinyada bulunan NCBI, DDBJ ve EMBL gen bankalari ve bu bankalarin
kullandiklar1 formatlar1 grenir.
004: Gen bankalarinda kullanilan FASTA formatinin dnemini dgrenir.
005:Genlerin yapisi, ekspresyon profilleri, tek niikleotid degisimlerinin
incelenmesini 6grenir.
Haftalar Konular
1 Molekiiler biyolojide biyoinformatik uygulamalar,
2 Molekiiler biyolojide biyoinformatik uygulamalar,
3 Veri tabanlarimin biyoinformatikte yeri,
4 Veri tabanlarinin biyoinformatikte yeri,
5 Istatistik uygulamalari,
6 [statistik uygulamalari,
7 Ara Sinav
8 GCG, BLAST, FASTA,




9 GCG, BLAST, FASTA,

10 Primer v.b. uygulamalar,

11 Primer v.b. uygulamalar,

12 Sayi islem tablolarinda uygulamalar,
13 Say1 islem tablolarinda uygulamalar,
14 Veri taban1 uygulamalari

Genel Yeterlilikler

Gen bankalarini kullanmay1 6grenir.

Kaynaklar
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Degerlendirme Sistemi

Ara smav: %40, Final:9660

PROGRAM OGRENME CIKTILARI iLE
DERS OGRENIM KAZANIMLARI iLiSKiSi TABLOSU

P01 P02 | PO3 | PO4 | PO5 | PO6 | PO7 | PO8 | P09 | P10 | P11 | P12 | P13 | P14
001 4 3 4 4 4 2 3 2 2 2 2 2 3 3
002 3 3 3 3 3 3 3 3 1 1 1 1 3 3
003 5 4 3 3 3 3 3 3 2 2 2 2 3 3
004 2 2 2 2 2 2 2 2 1 1 1 1 2 2
005 4 4 4 3 2 2 2 3 1 1 1 1 2 4

Program Ciktilar1 ve ilgili Dersin iliskisi

PO1 | PO2 | PO3 | PO4 | PO5 | PO6 | PO7 | PO8 | PO9 | P10 | P11 | P12 | P13 | P14

Tiim 4 3 3 3 3 2 3 3 1 1 1 1 3 3

Program Ciktilar1

PO1: Genetik materyalin yapis1

P02: Elde edilen kromozom preparatlarindan karyotip analizini yapabilme, insan kromozomlarinin tamamini tantyabilme ve yorumlayabilme
ogrenilir.

P03: Kan, amniyon, koryon villiis biyopsi 6rneklerinden hiicre kiiltiirii yapabilme, kromozom preparatim elde edebilme.
P04: Molekiiler ve sitogenetik analizleri yontemleri.

P05: Genlerin yapisi.

PO06: Genetik hastaliklar1 ve hastaliklara neden olan genler.

P07: Dokudan elde ettigi DNAy1 spektrofotometrede lgebilme.

P08: Otozomal ve cinsiyet kromozomlarinin sayisal ve yapisal anomalilerinin ne anlama geldigi.

P09: Kalitim bigimleri (otozomal dominant, otozomal resesif, cinsiyete bagli dominant ve resesif kalitim modelleri).



P10: Kromozom ve gen mutasyonlari.

P11: Her tiirlii dokudan DNA izolasyonunu.

P12: QF-PCR teknigini uygulama ve yorumlama becerisine sahip olma

P13: Agaroz ve poliakrilamid jel elektroforezini yapabilme ve yorumlayabilme
P14: PCR.



